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1 Citrobacter braakii PR B8 &G iR - - n.t. -

2 Enterobacter cloacae Jiiti 9% 3PS - - n.t. -

3 Klebsiella aerogenes JREGIEGSIE T HLAE iRy - - n.t. -

4 Klebsiella aerogenes fili 9% &35 - - n.t. -

5 Klebsiella aerogenes Z DAl i - - n.t. -

6 Klebsiella aerogenes Jiiti %% I - - n.t. -

7 Klebsiella aerogenes fili % Iy, W& - - n.t. -

8  Klebsiella aerogenes SR B IEGIE TR - - n.t. -

9 Klebsiella aerogenes fiti 9% &35 Efize L FEhe L EiklL FEELL WALL
10 Escherichia coli fiti %¢ [F2P SMA + + bla ps

11 Enterobacter cloacae Jifi 9% 273 - - n.t. -

12 Klebsiella aerogenes R G i SR - - n.t. -

13 Klebsiella aerogenes Z o1t Hik - n.t. -

14  Klebsiella aerogenes fili 9% W - - n.t -

15 Klebsiella aerogenes T IfLIE iRy - - n.t. -

16 Klebsiella aerogenes R I G JR - - n.t. -

17  Klebsiella aerogenes PRIGIEGSE, i %% W& - - n.t. -

18 Klebsiella aerogenes Jiti %% I - - n.t. -

19  Enterobacter cloacae Z DA [ - - n.t -

20 Klebsiella aerogenes fili 9% W - - n.t -

21 Klebsiella aerogenes PRI G TR - - n.t. -

22 Klebsiella aerogenes Jiti 9% MM - - n.t. -
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